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* DNA finns Overallt — mgjligheterna ar oandliga
| ett milligram farsk vavnad finns cirka 4 miljoner genom-kopior,
vilket motsvarar cirka 14 miljoners miljarder DNA-baser!
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Artidentifiering
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« Asp ar en rodlistad art
* Insamlad rom kan visa var det finns lekplatser
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Detektion av Strandpadde-DNA i vattenprover

 Forekomst, icke forekomst
» Relativ kvantifiering
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Metagenomiska analyser

« DNA-analysera "allt” i ett blandningsprov tex miljoprov
« Kvalitativ, relativ kvantifiering inom prov
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Metagenomiska analyser

 DNA-analysera "allt” i ett blandningsprov tex miljoprov
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* DNA-analysera "allt” i ett blandningsprov tex miljoprov
Marine evertebrates

14% av sekvenser ar

AW

oidentifierade

= Amphiura filiformis = Heteromastus filiformis Aphelochaeta sp. = Heteromastus sp.

= Pista cristata Diplocirrus glaucus = NereididaeGEN sp. MC = Rhodine loveni

= Amphicteis gunneri = Amphiura chiajei = Scalibregma inflatum = Spiophanes kroyeri
Laonice bahusiensis = Prionospio fallax Melinna cristata = Phylo norvegica
Leucon nasica Coccolithus sp. = Pista lornensis = Phylo norvegicus

= Polycirrus plumosus = Neoleanira tetragona = Paramphinome jeffreysii Pholoe sp.
Skeletonema marinoi = Brissopsis lyrifera Levinsenia gracilis = Nereis elitoralis

Abyssoninoe hibernica Scutopus ventrolineatus = Galathowenia oculata = Echinocardium cordatum
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Metagenomiska analyser

* DNA-analysera "allt” i ett blandningsprov tex miljoprov

Chironomider i bottenprov
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1 Pseudochironomus_prasinatus

Chironomus_cf_riparius
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Notice: BOLD version 4 is now available in
beta at . The beta version
has a range of new capabilities and much
higher performance but will have some
software bugs.
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Turner, C. R., Uy, K. L., & Everhart, R. C. (2015). Biological Conservation, 183(C): 93—102.
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L.S. Epp et al. / Quaternary Science Reviews 117 (2015)
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Provtagning

 Ett representativt prov — beror pa lokalen och malorganism
« Vattenprov, storlek, djup, in- och utlopp

« Arstid omrorning

* Rinnande vatten

« Sediment vilket djup
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« Korta informations- och ﬁg\ !

instruktionsfilmer
* Praktiska handledningar att ladda ned
 DNA-ordlista for miljoovervakare

« Exempel pa genomforda projekt och
forskning inom miljoDNA

« “Jourhavande genetiker”, inklusive FAQ
(Frequently Asked Questions) '3,}

&
* Fordjupningsmaterial: Framtidsspaning OO

och lankar till vetenskapliga artiklar
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8-9 November, pa NRM:

Kurs om DNA-teknikens mojligheter och
begransningar i miljoovervakning
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Genetisk miljoovervakning

Tack for uppmarksamheten




